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Resumo

Cientista Biomédico com especializacdo em microbiologia e biologia molecular, doutorando em Ciéncias Farmacéuticas
(Unicentro) e MBA em Data Science & Analytics (USP/Esalq). TT5 em Bioinformatica no Laboratério de Ontogenia e
Epigenética (Departamento de Farmacia, Unifesp). Atuacdo em bioinformatica, biologia computacional e genémica, com
foco em fluxos de trabalho escalaveis, gendmica tumoral e variant calling. Fundador da Genobit e Nextflow Ambassador.

Formacao

« Doutorado em Ciéncias Farmacéuticas — Universidade Estadual do Centro-Oeste (Unicentro). Em andamento.
« MBA em Data Science & Analytics — USP/Esalq. Em andamento.

« Mestrado em Microbiologia — Universidade Estadual de Londrina (UEL).

« Graduacao em Biomedicina — Universidade Estadual de Londrina (UEL).

Atuacao

« TT5:-Treinamento Técnico nivel 5 em Bioinformatica — Laboratério de Ontogenia e Epigenética, Departamento
de Farmaécia, Universidade Federal de Sdo Paulo (Unifesp). Atual.

« Fundador — Genobit, Solu¢des em Dados Biologicos (startup incubada na INTEG/Unicentro). www.genobit.net -
contato@genobit.net

» Nextflow Ambassador — Seqera / comunidade Nextflow. nextflow.io/our_ambassadors

« Bioinformaética e bancada — Programa Genomas Parani (NAPI Genomica, Unicentro, IPEC Guarapuava). 2022-
2026.

« Professor — Centro Universitario Uniguairacd: imunologia clinica, bacteriologia clinica e bioquimica clinica. Ante-
rior.

Competéncias
Nextflow, nf-core, Snakemake - NGS, variant calling, metagendmica - R, Python, Bash - Linux, HPC e computacio em
nuvem - Ciéncia de dados e estatistica.
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